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Hintergrund
Blutenpollen wird durch seine wertvollen Inhaltsstoffe wie Vitamine, Mineralstoffe und essentielle Aminosauren als Nahrungserganzungsmittel
genutzt. Durch das Projekt "Pollen sammeln in Baden-Wurttemberg" wird die Verwendbarkeit von Blutenpollen als Lebensmittel durch
verschiedene Qualitatsmerkmale wie zum Beispiel Pestizidruckstande, Nahrstoffzusammensetzung und mikrobielle Eigenschaften
charakterisiert. Anhand eines Lagerungsversuchs werden moglichen Veranderungen der mikrobiellen Zusammensetzung wahrend
unterschiedlichen Lagerbedingungen analysiert.
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Methoden

Zur Bewertung der Lagerstabilitat wurden frisch gesammelte Pollenproben je 7 Tage unter kalter (4°C / 46%RF), warmer (35°C / 75%RF) und
Raumtemperatur (25°C / 47%RF) gelagert.
Es wurden zweil Methoden zur Bestimmung der Mikroorganismen Gemeinschaft durchgefuhrt:
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Bestimmung wachstumsfahiger Bakterien Bestimmung Gesamtgemeinschaft der Mikroorganismen
|, Plattierung und Isolierung auf H/T* und MRS* Medien unter |.  Extraktion der Mikroorganismen DNA

anaeroben und aeroben Bedingungen Il. 16S- und 18S-Amplikonsequenzierung zur Erfassung der
Il. Sanger-Sequenzierung der 16S rRNA Gesamtgemeinschaft der Mikroorganismen

*H/T (Hefe/Trypton/Zucker); MRS (Lactobacnlus Agar nach de Man, Rogosa und Sharpe)
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Koloniebildende Einheiten (KBE) pro g Pollen EFQEbnlsse Identifizierte Mikroorganismen anhand
in frischen und gelagerten Proben 16S- und 18S- Amplikonsequenzierung
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